
Biobanche genetiche e 
conservazione della fauna:
il ruolo chiave del Network 
Nazionale della Biodiversità

Relatore: Nadia Mucci (ISPRA)

NNB - Roma, 24 Ottobre 2023

A
C
T
C
G
G
T
A
A

T
T
C
T
A
G
C
C
T

C
C
T
A
C
G
T
C
C

A
T
T
G
A
T
A
G
T

G
A
C
A
C
T
C
G
C

A
C
G
C
G
A
C
A
T

T
C
G
T
A
C
A
T
G

C
G
A
T
G
C
C
G
G



La Genetica della Conservazione



Flusso di lavoro

Campione 
Biologico DNA Dato 

genetico

Dato 
genetico 
elaborato

Risultati

• Tracciabilità
 Campioni fisici
 Dati digitalizzati
 Dati grafici
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I nostri database….

• Raccolta campioni da oltre 30  anni
• Oltre 120 database di specie diverse
• Oltre 80.000 campioni



AREA GENETICA

SISTEMA 
INFORMATIVO 
NAZIONALE 
AMBIENTALE

Sinergia e Network Nazionale della Biodiversità



• Dal 1992 (LEGGE 150/1992) per alcune specie è possibile commercializzare 
solo individui nati da esemplari importati precedentemente a questa data

Applicazione n.1
Convenzione di Washington (CITES)

PADRE

MADRE

FIGLIO

• Dal 1999 ISPRA svolge attività di supporto alla Commissione Scientifica CITES 
mediante la verifica della nascita in cattività

• Oltre 18.000 campioni biologici

• La CITES, in vigore dal 1975, vieta o regolamenta il commercio di specie di 
flora e fauna protette, nonché delle loro parti o derivati

• Biobanca a fine forense

• Il commercio illegale ha continuato a sottrarre risorse naturali

• Analisi genetiche per conto del MASE



DATABASE CITES

• 5 in 1: Mammiferi, Rettili, Rapaci, Pappagalli, diverse specie di altri uccelli
• Inserimento massivo di nuovi dati
• Collegamento fra campioni biologici e metadati (relazioni parentali, 

marcaggio,  allevamenti, CUFA, dati preesistenti, ecc.)
• Ricerche veloci – filtri di ricerca
• Lettera di trasmissione dei risultati delle analisi



• Oltre 20 anni di monitoraggio genetico non invasivo
• Oltre 5.000 campioni biologici

IDENTIFICAZIONE
SPECIE

IDENTIFICAZIONE
PARENTELE

DETERMINAZIONE 
DEL SESSO

RICONOSCIMENTO 
INDIVIDUALE

Applicazione n.2
Monitoraggio genetico non invasivo dell’orso bruno marsicano

Permette di ottenere informazioni senza arrecare stress agli esemplari...

… quanti individui si trovano in un 
territorio; eventuali esemplari 

confidenti
… se ci sono esemplari di 

entrambi i sessi 

… i rapporti di parentela 
e quindi quali coppie si 

riproducono

… se una specie è 
presente in una 

determinata area



DATABASE ORSO

Nuovi genotipi 2022

Genotipi maschi/area

• Inserimento massivo di nuovi dati
• Collegamento fra campioni biologici e relativi metadati 

(genotipo, area, anno, ecc.)
• Interoperabilità con i partner coinvolti nel monitoraggio
• Ricerche veloci – filtri di ricerca
• Visualizzazione su mappa dei risultati delle ricerche
• Analisi statistica di base dei dati



Prospettive future

Creazione DATABASE LUPO

Condivisione DB CITES con gli organi 
di controllo 

Applicazione 
DATABASE ORSO 
anche in ambito 

alpino

Collegamento fra 
biobanche genetiche 

e altri database su 
NNB (es. FUNGHI)

Creazione 
applicativo per 

caricamento dati 

Completamento DB 
per altre specie 
presenti nella 

Biobanca ISPRA



www.isprambiente.gov.it/it
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