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Il DNA: acido desossiribonucleico
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La Biodiversita

“la biodiversita e la varieta e variabilita degli
organismi viventi e dei sistemi ecologici in cui essi
vivono, evidenziando che essa include la diversita
a livello genetico, di specie e di ecosistema”.

Homologous Chromosome Recombinant
chromosomes crossover chromatids
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La biodiversita genetica definisce la
differenza dei geni all'interno di una
determinata specie. Questa variabilita, a
discapito della consanguineita, tutela e

Non-recombinant garan'nsce || benessere animale-

chromatids



II DNA ambientale T T DNA ambientale rilasciato

dopo la morte dell'animale

Uno degli strumenti ormai consolidati per
il monitoraggio della biodiversita € il DNA l
ambientale (Goldberg et al., 2015).
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(batteri ed enzimi)
¢ abiotici, tra cui temperatura,

MM pH, ossigeno, luce e salinita

(XD L)y
DD | DNA ambientale disponibile
- M per le analisi molecolari
DD ol
L) Ul

Identificare le specie che popolano una certa
area permette di pianificare corrette strategie di
conservazione della biodiversita.




Metodiche di sequenziamento

Next
Generation
Sequencing

(INGS)

Grazie al DNA ambientale e quindi possibile
trasformare una lista di frammenti di DNA in
una vera e propria check list faunistica in cui a
ciascun frammento sequenziato corrisponde
una specie (Goldberg et al., 2015)
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identificazione specie

CATAGCCTEAGAGAT..

L CATATGCTCTGCC. .
LCAGATCGCTAGATCG
- TOCGATATGCTAGATC...

amplificazione

t

identiflcazione specie

LATCGCTATATTTTGCTC. .
S TATCGOGLGOTAGAGAT...
L TAGCTCTOGATATAGTT...
WTATAGCGCGCTAGAGATC...

sequeaenziamento

T

astrazions DMA
amplificazione




la PCR: polymerase chain reaction
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Il DNA in cinofilia

Verifiche parentali
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